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US-10-213-329-1 

Sequence 1, Application US/10213329 
Patent No. 6825007 
GENERAL INFORMATION : 
APPLICANT: Zimrin, Ann B. 
APPLICANT: Maciag, Thomas 
APPLICANT: Wong, Michael K.K. 
APPLICANT: Pepper, Michael S. 
APPLICANT: Montesano, Roberto 

TITLE OF INVENTION: THERAPEUTIC AND DIAGNOSTIC METHODS AND COMPOSITIONS 
TITLE OF INVENTION: BASED ON JAGGED/NOTCH PROTEINS AND NUCLEIC ACIDS 
FILE REFERENCE: 0036-1U1 

CURRENT APPLICATION NUMBER: US/10/213,329 
CURRENT FILING DATE: 2002-08-06 
PRIOR APPLICATION NUMBER: US/09/199,8 65 
PRIOR FILING DATE: 1998-11-25 
PRIOR APPLICATION NUMBER: 60/018,841 
PRIOR FILING DATE: 1996-05-31 
PRIOR APPLICATION NUMBER: PCT/US97 /094 07 
PRIOR FILING DATE: 1997-05-30 
NUMBER OF SEQ ID NOS : 16 
SOFTWARE: Patentln Ver. 2.0 
SEQ ID NO 1 
LENGTH: 1208 
TYPE: PRT 

ORGANISM: Homo sapiens 
US-10-213-329-1 

Query Match 98.9%; Score 6986; DB 2; Length 1208; 

Best Local Similarity 99.7%; Pred. No. 0; 

Matches 1204; Conservative 0; Mismatches 4; Indels 0; Gaps 0; 
Qy /^yG^PLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARNPGDRKCTRDE 70 

(y ij( ji 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Db 1 G^LSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARNPGDRKCTRDE 60 

Qy 71 CDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRIVLPFSFAWPR 130 

" I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 61 CDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDPNRIVLPFSFAWPR 120 

Qy 131 SYTLLVEAWDSSNDTVQPDSI IEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFEYQIRVTCDDY 190 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 121 SYTLLVEAWDSSNDTVQPDSI IEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFEYQIRVTCDDY 180 

Qy 191 YYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSPKHGSCKLPGD 250 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 
Db 181 YYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSPKHGSCKLPGD 240 

Qy 251 CRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYCGTHQPCLNGG 310 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 241 CRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYCGTHQPCLNGG 300 

Qy 311 TCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFECECSPGWTGPT 370 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 301 TCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFECECSPGWTGPT 360 

Qy 371 CSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKPCVNAKSCKNL 430 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 361 CSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKPCVNAKSCKNL 420 

Qy 431 IASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYAGDHCERDIDE 490 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 421 IASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYAGDHCERDIDE 4 80 



Qy 4 91 

Db 481 



CASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQCYNRASDYFCK 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1. 1 I I I I I I I I I I I I I I 
CASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQCYNRASDYFCK 
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nK 
UD 


q n 1 

y u i 


Qy 


nil 

971 


nK 
UD 
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Qy 


1031 


nK 
UD 


L\J£ 1 


Qy 


i n q i 

iu yi 


nK 
UD 


i npi 


Qy 


1151 


nK 
UD 


11/1 

1141 


Qy 


1211 


Db 


1201 



CPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCGPHGKCKSQSG 610 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCGPHGKCKSQSG 600 

GKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWEGAYCETNIND 67 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWEGAYCETNIND 660 

CSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTGHSRDSQCDEATCNNGGTCYDEGDAFKCM 730 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I 

CSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTCYDEGDAFKCM 72 0 

CPGGWEGTTCNIARNSS.CLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICAQNTNDCSPHP 7 90 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICAQNTNDCSPHP 780 

CYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEINGYRCVCPPGH 850 

I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEINGYRCVCPPGH 84 0 

SGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPRPCLLHKGHSE 910 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

SGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAEWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPRPCLLHKGHSE 900 

CPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCANITFTFNKEMM 97 0 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

CPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCANITFTFNKEMM 960 

SPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAEDIRDDGNPIKE 1030 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

SPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAEDIRDDGNPIKE 1020 

ITDKI IDLVSKRDGNSSLIAAVAEVRVQRRPLKNRTDFLVPLLSSVLTVAWICCLVTAFY 1090 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ITDKI IDLVSKRDGNSSLIAAVAEVRVQRRPLKNRTDFLVPLLSSVLTVAWICCLVTAFY 1080 

WCLRKRRKPGSHTHSASEDNTTNNVREQLNQIKNPIEKHGANTVPIKDYENKNSKMSKIR 1150 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

WCLRKRRKPGSHTHSASEDNTTNNVREQLNQIKNPIEKHGANTVPIKDYENKNSKMSKIR 114 0 



THNSEVEEDDMDKHQQKAR^G^PAYTLVDREEKPPNGTPTKHPNWTNKQDNRDLESAQS 1210 

M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 iji ' i yi 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

THNSEVEEDDMDKHQQKARFAKjQPAYTLVDREEKPPNGTPTKHPNWTNKQDNRDLESAQS 1200 

LNRMEYIV 1218 

I I I I I I I I 
LNRMEYIV 1208 



Sequence 18, Application US/09579536C 
; Patent No. 6716974 
; GENERAL INFORMATION: 
; APPLICANT: MAC I AG, Thomas 
; APPLICANT: ZIMRIN, Ann 
; APPLICANT: SMALL, Deena 
; APPLICANT: PRUDOVSKY, Igor 

; TITLE OF INVENTION: THERAPEUTIC AND DIAGNOSTIC METHODS AND COMPOSITIONS BASED ON JAGGED/NOTCH 

; TITLE OF INVENTION: PROTEINS AND NUCLEIC ACIDS 

; FILE REFERENCE: 053689-5002-01 

/ CURRENT APPLICATION NUMBER: US/09/579 , 536C 

; CURRENT FILING DATE: 2000-05-24 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: US 09/199,865 

; PRIOR FILING DATE: 1998-11-25 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: PCT/US97/09407 

; PRIOR FILING DATE: 1997-05-30 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: US 60/018,841 

; PRIOR FILING DATE: 1996-05-31 

; NUMBER OF SEQ ID NOS : 56 

SOFTWARE: Patentln version 3.1 
; SEQ ID NO 18 

LENGTH: 1067 

TYPE: PRT 

ORGANISM: Homo sapiens 
US-09-579-536C-18 

Query Match 100.0%; Score 6248; DB 2; Length 1067; 

Best Local Similarity 100.0%; Pred. No. 0; 

Matches 1067; Conservative 0; Mismatches 0; Indels 0; Gaps 0; 



Qy 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

Qy 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

Qy 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

Qy 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 24 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYAC DQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

Qy 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

Qy 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

Qy 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

Qy 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

I 1 1 I I I I I I I I I I I I 1 1 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 1 I I I I I I I I 1 1 M I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

Qy 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

Qy 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 l-l 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 



UD 




vmd7\ o n> v rpvpnr nvp/^ vmo out Tx , r>rj^nn i T n DP , Tr , T7TF*OP ,r TM77A'M7ACM nT 1 Dl? /^\7D v T c CMurr 
i NRAbDY r bKCPEDYEbKNLbnLKDnLKl 1 rLbvlUbtl VAJYIAblNUl FfcjbVKi lobNVL-b 


c Pi Pt 
bUU 


Qy 


601 


PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 


660 






i i i i i i i i t i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i t i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
1 II II 1 1 II 1 1 1 1 II 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 II 1 1 1 1 II 1 1 1 1 M 1 1 1 1 II II 1 1 1 1 1 II 




UD 


bUl 


nLrpvr"t/c Acrr'vr'pr' ^/^ML/ , p*rr , T i P'T^vp , Lii7MTMT^PT?CMDP , DMr"'P"* r rp , 'T r\P"T7M cwr tpc m P 1 ivr it 
PnbKbKbQbbbKt ILDLNKbr iol iLnENlNUbEbNFbKINbb.LblL/bV No HxtlLoUbWh 


£ C Pt 

bb U 


Qy 


661 


GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 


720 






i t i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Db 


obi 


GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDC 


Ton 
/z U 


Qy 


721 


YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 


780 






i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i \ i i i i 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Db 


/Z I 


VnCPn7\ TPZrfTJtr* fif /T»7I7 /""""prpp'XT T7\DMOPOT DM OP* LIMP , P"T>P , X TX 7VT P'T C r T P UP YP PHP PDTPTi 

I UhbUAt KLIXILPbbWEb J. 1 LNlAKNbbtLrNFtnNbblLV VNbEbc ib Vbi\iljbWEbF 1LA 


*7 Q Pi 

/oU 


Qy 


781 


QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 


840 






i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i \ i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
1 1 II 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




UD 


/ 0 1 


Qvi 1 NULornrLiNoulL VUbUNWl KbEbAr br AbrULKlIN INEbybbr bAc bAl LVU£j1IN 
j 


q a n 

0 H U 


Qy 


841 


GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 


900 






i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
1 II II 1 1 1 II 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 




Db 


O /l 1 

o 4 1 


rvnPTrpnnPUPP7\ vpatttjcpd riPTTMr'PTTT nnr7\ VT«7P\r\p»p , MT , p , p\p , T MrnT7\P c? T/^rrjppDD 
GlRbVbPPbnbbAKbQEVbbRPbllMbb VI FUbAKWUUULN 1 bybLNbKlAbbKVWbbPK 


Q Pt Pi 

yu U 


Qy 


901 


PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 


960 






i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i t i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
1 1 1 1 1 II 1 II 1 1 1 1 1 II 1 1 II II 1 1 11 Ml 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




UD 


y ui 


DPT T Ul/PUOPPDOrACPTDTT nHPiP TTT 7LJ T3P"T , P" , T7P 1 Tr , P'*D COOT P\DT fl/'T IST** T 1 C HC VVPnWP7\M 

FbLLnKbnbhbFbbUbblFlljUlJUbr VHFb 1 bVbEbKbbbLyFVl\l J\b 1 bUb I iyUJNbAN 


q a Pt 

y bu 


Qy 


961 


ITFTFNKEMMSPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAED 


1020 






i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i j i i \ i i i i i i i i 
1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 ! 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




UD 


y b 1 


TT> T7"T , IT , T\Tl< r TrMMC DP^T TTUUTPCrT DMT MT T VM\7C SITVCT VTSPTTDCD C 7AMMT? TTJ\7aTQ7ATTn 


1 UZ U 
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i pi o i 


T D nnPMD T T^T TTTlT/T T T""\T T7CI/D nPMOCT T 7\ 7\ T 7 7\ TTT7D X fADD OT VMDT 1 P\ 1 Pt C *7 

x KDUbNPlKEI 1 UKI 1 DLVbKKDbNbbLlAAVAE VKVyKKPLl\NKl U lUb / 








1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Db 


1 Pi O 1 
lUZ 1 


IRDDbNPIKEITUKI IDLVbKRUbN bbL I AAV Ah VRVyRRFLKNR I U 1U b / 




RESULT 


2 






US-08-* 


382-046- 


-2 





Sequence 2, Application US/08882046 
Patent No. 6136952 



GENERAL INFORMATION: 

APPLICANT: Li, Linheng 
APPLICANT: Hood, Leroy 
APPLICANT: Krantz, Ian D. 
APPLICANT: Spinner, Nancy B. 

TITLE OF INVENTION: Human Jagged Polypeptide, Encoding 
TITLE OF INVENTION: Nucleic Acids and Methods of Use 
NUMBER OF SEQUENCES: 110 
CORRESPONDENCE ADDRESS: 

ADDRESSEE: Campbell & Flores LLP 

STREET: 4370 La Jolla Village Drive, Suite 700 

CITY: San Diego 

STATE: California 

COUNTRY: USA 

ZIP: 92122 
COMPUTER READABLE FORM: 

MEDIUM TYPE: Floppy disk 

COMPUTER: IBM PC compatible 

OPERATING SYSTEM: PC-DOS/MS-DOS 

SOFTWARE: Patentln Release #1.0, Version #1.25 
CURRENT APPLICATION DATA: 

APPLICATION NUMBER: US/08/882,04 6 

FILING DATE: 25-JUN-1997 

CLASSIFICATION: 536 
ATTORNEY/AGENT INFORMATION: 

NAME: Campbell, Cathryn A. 

REGISTRATION NUMBER: 31,815 



REFERENCE/DOCKET NUMBER: P-UW 2 637 
TELECOMMUNICATION INFORMATION: 
TELEPHONE: (619) 535-9001 
TELEFAX: (619) 535-8949 
INFORMATION FOR SEQ ID NO: 2: 
SEQUENCE CHARACTERISTICS: 
LENGTH: 1218 amino acids 
TYPE: amino acid 
TOPOLOGY: linear 
MOLECULE TYPE: protein 
US-08-882-046-2 

Query Match 100.0%; Score 6248; DB 2; Length 1218; 

Best Local Similarity 100.0%; Pred. No. 0; 

Matches 1067; Conservative 0; Mismatches 0; Indels 0; Gaps 0; 

Qy 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

Qy 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

Qy 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSI IEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

Qy 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

Qy 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

Qy 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

Qy 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

Qy 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1. 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

Qy 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1.1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

Qy 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVI DSCTVAMASNDTPEGVRYI SSNVCG 600 

Qy 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

Qy 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 720 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 720 



Qy 

Db 



721 
721 



YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 



780 
780 



NUMBER OF SEQUENCES: 110 
CORRESPONDENCE ADDRESS: 

ADDRESSEE: Campbell & Flores LLP 
STREET: 4370 La Jolla Village Drive, Suite 700 
CITY: San Diego 
STATE: California 
. COUNTRY : USA 
ZIP: 92122 
COMPUTER READABLE FORM: 

MEDIUM TYPE: Floppy disk 
COMPUTER: IBM PC compatible 
OPERATING SYSTEM: PC-DOS /MS-DOS 
SOFTWARE: Patentln Release #1.0, Version #1.25 
CURRENT APPLICATION DATA: 

APPLICATION NUMBER: US/09/566,04 7 
FILING DATE: 05-May-2000 
CLASSIFICATION: 
PRIOR APPLICATION DATA: 

APPLICATION NUMBER: US 08/882,046 
FILING DATE: 25-JUN-1997 
ATTORNEY/AGENT INFORMATION: 

NAME: Campbell, Cathryn A. 
REGISTRATION NUMBER: 31,815 
REFERENCE/DOCKET NUMBER: P-UW 4164 
TELECOMMUNICATION INFORMATION: 
TELEPHONE: (858) 535-9001 
TELEFAX: (858) 535-8949 
INFORMATION FOR SEQ ID NO: 2: 
SEQUENCE CHARACTERISTICS: 

LENGTH: 1218 amino acids 
TYPE: amino acid 
TOPOLOGY: linear 
MOLECULE TYPE: protein 
SEQUENCE DESCRIPTION: SEQ ID NO: 2: 
US-09-566-047-2 

Query Match 100.0%; Score 6248; DB 2; Length 1218; 

Best Local Similarity 100.0%; Pred. No. 0; 

Matches 1067; Conservative 0; Mismatches 0; Indels 0; Gaps 0; 

Qy 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

Qy 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

Qy 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

Qy 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

Qy 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

Qy 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

Qy 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

I I I I I I I I.I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 



Qy 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

Qy 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 54 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 54 0 

Qy 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

Qy . 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

Qy 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 720 

I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 72 0 

Qy 721 YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 721 YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 780 

Qy 781 QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 840 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 781 QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 84 0 

Qy 841 GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 841 GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 900 

Qy 901 PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 901 PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 960 

Qy 961 ITFTFNKEMMSPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSI YIACEPSPSANNEIHVAISAED 1020 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 961 ITFTFNKEMMSPGLTTEH I CSELRNLNILKNVSAEYS I YIACEPSPSANNEIHVAISAED 1020 

Qy 1021 I RDDGNP IKE ITDKI I DLVSKRDGNS SL I AAVAEVRVQRRPLKNRT D 1067 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1021 IRDDGNP IKE ITDKI I DLVSKRDGNS SL I AAVAEVRVQRRPLKNRTD 1067 



RESULT 5 

US-09-579-536C-1 

; Sequence 1, Application US/09579536C 

; Patent No. 6716974 

; GENERAL INFORMATION: 

; APPLICANT: MAC I AG, Thomas 

; APPLICANT: ZIMRIN, Ann 

; APPLICANT: SMALL, Deena 

; APPLICANT: PRUDOVSKY, Igor 

; TITLE OF INVENTION: THERAPEUTIC AND DIAGNOSTIC METHODS AND COMPOSITIONS BASED ON JAGGED/NOTCH 

; TITLE OF INVENTION: PROTEINS AND NUCLEIC ACIDS 

; FILE REFERENCE: 053689-5002-01 

; CURRENT APPLICATION NUMBER: US/09/57 9 , 536C 

; CURRENT FILING DATE: 2000-05-24 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: US 09/199,865 

; PRIOR FILING DATE: 1998-11-25 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: PCT/US97/09407 

; PRIOR FILING DATE: 1997-05-30 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: US 60/018,841 

; PRIOR FILING DATE: 1996-05-31 

; NUMBER OF SEQ ID NOS : 56 



SOFTWARE: Patentln version 3.1 
; SEQ ID NO 1 

LENGTH: 1218 
TYPE: PRT 

ORGANISM: Homo sapiens 
US-09-579-536C-1 

Query Match 100.0%; Score 6248; DB 2; Length 1218; 

Best Local Similarity 100.0%; Pred. No. 0; 

Matches 1067; Conservative 0; Mismatches 0; Indels 0; Gaps 0; 



Qy 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

Qy 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

Qy 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

I I I I I I i I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

Qy 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

Qy 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

Qy 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

Qy 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

Qy 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 4 80 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

Qy 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Db 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

Qy 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

Qy 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

Qy 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 72 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 720 

Qy 721 YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 721 YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 780 

Qy 781 QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 840 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 781 QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 840 



Qy 841 GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVI PDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 841 GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVI PDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 900 

Qy 901 PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I l -l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 901 PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 960 

Qy 961 ITFTFNKEMMSPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAED 1020 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 961 ITFTFNKEMMSPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAED 1020 

Qy 1021 I RDDGNP I KE ITDKI I DLVSKRDGNS SL I AAVAE VRVQRRPLKNRT D 1067 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1021 I RDDGNP I KE ITDKI I DLVSKRDGNS SL I AAVAE VRVQRRPLKNRT D 1067 



RESULT 6 

US-09-949-016-5902 

; Sequence 5902, Application US/09949016 
; Patent No. 6812339 
; GENERAL INFORMATION: 

; APPLICANT: VENTER, J. Craig et al. 

; TITLE OF INVENTION: POLYMORPHISMS IN KNOWN GENES ASSOCIATED 

; TITLE OF INVENTION: WITH HUMAN DISEASE, METHODS OF DETECTION AND USES THEREOF 
; FILE REFERENCE: CL001307 

; CURRENT APPLICATION NUMBER: US/09/949,016 

/ CURRENT FILING DATE: 2000-04-14 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: 60/241,755 

; PRIOR FILING DATE: 2000-10-20 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: 60/237,768 

; PRIOR FILING DATE: 2000-10-03 

; PRIOR APPLICATION NUMBER: 60/231,498 

; PRIOR FILING DATE: 2000-09-08 

/ NUMBER OF SEQ ID NOS : 207012 

SOFTWARE: FastSEQ for Windows Version 4.0 
; SEQ ID NO 5902 

LENGTH: 1218 

TYPE: PRT 

ORGANISM: Human 
US-09-949-016-5902 

Query Match 100.0%; Score 624 8; DB 2; Length 1218; 

Best Local Similarity 100.0%; Pred. No. 0; 

Matches 1067; Conservative 0; Mismatches 0; Indels 0; Gaps 0; 



Qy 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

Qy 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 12 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

Qy 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

Qy 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I 

Db 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

Qy 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

Qy 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 



RESULT 15 
US-10-213-329-2 

Sequence 2, Application US/10213329 
Patent No. 6825007 
GENERAL INFORMATION : 
APPLICANT: Zimrin, Ann B. 
APPLICANT: Maciag, Thomas 
APPLICANT: Wong, Michael K.K. 
APPLICANT: Pepper, Michael S. 
APPLICANT: Montesano, Roberto 

TITLE OF INVENTION: THERAPEUTIC AND DIAGNOSTIC METHODS AND COMPOSITIONS 
TITLE OF INVENTION: BASED ON JAGGED/NOTCH PROTEINS AND NUCLEIC ACIDS 
FILE REFERENCE: 0036-1U1 

CURRENT APPLICATION NUMBER: US/10/213,329 
CURRENT FILING DATE: 2002-08-06 
PRIOR APPLICATION NUMBER: US/09/199,865 
PRIOR FILING DATE: 1998-11-25 
PRIOR APPLICATION NUMBER: 60/018,841 
PRIOR FILING DATE: 1996-05-31 
PRIOR APPLICATION NUMBER: PCT/US97 /094 07 
PRIOR FILING DATE: 1997-05-30 
NUMBER OF SEQ ID NOS : 16 
SOFTWARE: Patentln Ver. 2.0 
SEQ ID NO 2 
LENGTH: 5458 
TYPE: DNA 

ORGANISM: Homo sapiens 
US-10-213-329-2 

Query Match 98.8%; Score 3611.8; DB 3; Length 5458; 

Best Local Similarity 99.8%; Pred. No. 0; 

Matches 3613; Conservative 2; Mismatches 4; Indels 0; Gaps 0; 

Qy. 39 CCTAAGCCTCCTGCTCGCCCTGCTCTGTGCCCTGCGAGCCAAGGTGTGTGGGGCCTCGGG 98 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 9 CCTAAGCCTCCTGCTCGCCCTGCTCTGTGCCCTGCGAGCCAAGGTGTGTGGGGCCTCGGG 68 

Qy 99 TCAGTTCGAGTTGGAGATCCTGTCCATGCAGAACGTGAACGGGGAGCTGCAGAACGGGAA 158 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 69 TCAGTTCGAGTTGGAGATCCTGTCCATGCAGAACGTGAACGGGGAGCTGCAGAACGGGAA 12 8 

Qy 159 CTGCTGCGGCGGCGCCCGGAACCCGGGAGACCGCAAGTGCACCCGCGACGAGTGTGACAC 218 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 12 9 CTGCTGCGGCGGCGCCCGGAACCCGGGAGACCGCAAGTGCACCCGCGACGAGTGTGACAC 18 8 

Qy 219 ATACTTCAAAGTGTGCCTCAAGGAGTATCAGTCCCGCGTCACGGCCGGGGGGCCCTGCAG 278 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I J I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 189 ATACTTCAAAGTGTGCCTCAAGGAGTATCAGTCCCGCGTCACGGCCGGGGGGCCCTGCAG 24 8 

Qy 27 9 CTTCGGCTCAGGGTCCACGCCTGTCATCGGGGGCAACACCTTCAACCTCAAGGCCAGCCG 338 

I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 24 9 CTTCGGCTCAGGGTCCACGCCTGTCATCGGGGGCAACACCTTCAACCTCAAGGCCAGCCG 308 

Qy 339 CGGCAACGACCGCAACCGCATCGTGCTGCCTTTCAGTTTCGCCTGGCCGAGGTCCTATAC 398 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 309 CGGCAACGACCCGAACCGCATCGTGCTGCCTTTCAGTTTCGCCTGGCCGAGGTCCTATAC 368 

Qy 399 GTTGCTTGTGGAGGCGTGGGATTCCAGTAATGACACCGTTCAACCTGACAGTATTATTGA 458 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 369 GTTGCTTGTGGAGGCGTGGGATTCCAGTAATGACACCGTTCAACCTGACAGTATTATTGA 428 

Qy 4 59 AAAGGCTTCTCACTCGGGCATGATCAACCCCAGCCGGCAGTGGCAGACGCTGAAGCAGAA 518 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 429 AAAGGCTTCTCACTCGGGCATGATCAACCCCAGCCGGCAGTGGCAGACGCTGAAGCAGAA 488 



Qy 



519 CACGGGCGTTGCCCACTTTGAGTATCAGATCCGCGTGACCTGTGATGACTACTACTATGG 57 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



Db 489 CACGGGCGTTGCCCACTTTGAGTATCAGATCCGCGTGACCTGTGATGACTACTACTATGG 54 8 

Qy 57 9 CTTTGGCTGYAATAAGTTCTGCCGCCCCAGAGATGACTTCTTTGGACACTATGCCTGTGA 638 

I I I I I I I I I : I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 54 9 CTTTGGCTGTAATAAGTTCTGCCGCCCCAGAGATGACTTCTTTGGACACTATGCCTGTGA 608 

Qy 639 CCAGAATGGCAACAAAACTTGCATGGAAGGCTGGATGGGCCCCGAATGTAACAGAGCTAT 698 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 609 CCAGAATGGCAACAAAACTTGCATGGAAGGCTGGATGGGCCCCGAATGTAACAGAGCTAT 668 

Qy 699 TTGCCGACAAGGCTGCAGTCCTAAGCATGGGTCTTGCAAACTCCCAGGTGACTGCAGGTG 758 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db .669 TTGCCGACAAGGCTGCAGTCCTAAGCATGGGTCTTGCAAACTCCCAGGTGACTGCAGGTG 728 

Qy 759 CCAGTAYGGCTGGCAAGGCCTGTACTGTGATAAGTGCATCCCACACCCGGGATGCGTCCA 818 

I I I I I I : I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 729 CCAGTACGGCTGGCAAGGCCTGTACTGTGATAAGTGCATCCCACACCCGGGATGCGTCCA 788 

Qy 819 CGGCATCTGTAATGAGCCCTGGCAGTGCCTCTGTGAGACCAACTGGGGCGGCCAGCTCTG 87 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 7 89 CGGCATCT.GTAATGAGCCCTGGCAGTGCCTCTGTGAGACCAACTGGGGCGGCCAGCTCTG 848 

Qy 879 TGACAAAGATCTCAATTACTGTGGGACTCATCAGCCGTGTCTCAACGGGGGAACTTGTAG 938 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 8 49 TGACAAAGATCTCAATTACTGTGGGACTCATCAGCCGTGTCTCAACGGGGGAACTTGTAG 908 

Qy 939 CAACACAGGCCCTGACAAATATCAGTGTTCCTGCCCTGAGGGGTATTCAGGACCCAACTG 998 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 909 CAACACAGGCCCTGACAAATATCAGTGTTCCTGCCCTGAGGGGTATTCAGGACCCAACTG 968 

Qy 999 TGAAATTGCTGAGCACGCCTGCCTCTCTGATCCCTGTCACAACAGAGGCAGCTGTAAGGA 1058 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 969 TGAAATTGCTGAGCACGCCTGCCTCTCTGATCCCTGTCACAACAGAGGCAGCTGTAAGGA 1028 

Qy 1059 GACCTCCCTGGGCTTTGAGTGTGAGTGTTCCCCAGGCTGGACCGGCCCCACATGCTCTAC 1118 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I H I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Db 1029 GACCTCCCTGGGCTTTGAGTGTGAGTGTTCCCCAGGCTGGACCGGCCCCACATGCTCTAC 1088 

Qy 1119 AAACATTGATGACTGTTCTCCTAATAACTGTTCCCACGGGGGCACCTGCCAGGACCTGGT 117 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
Db 108 9 AAACATTGATGACTGTTCTCCTAATAACTGTTCCCACGGGGGCACCTGCCAGGACCTGGT 114 8 

Qy 117 9 TAACGGATTTAAGTGTGTGTGCCCCCCACAGTGGACTGGGAAAACGTGCCAGTTAGATGC 1238 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 114 9 TAACGGATTTAAGTGTGTGTGCCCCCCACAGTGGACTGGGAAAACGTGCCAGTTAGATGC 1208 

Qy 1239 AAATGAATGTGAGGCCAAACCTTGTGTAAACGCCAAATCCTGTAAGAATCTCATTGCCAG 12 98 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1209 AAATGAATGTGAGGCCAAACCTTGTGTAAACGCCAAATCCTGTAAGAATCTCATTGCCAG 12 68 

Qy 1299 CTACTACTGCGACTGTCTTCCCGGCTGGATGGGTCAGAATTGTGACATAAATATTAATGA 1358 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1269 CTACTACTGCGACTGTCTTCCCGGCTGGATGGGTCAGAATTGTGACATAAATATTAATGA 1328 

Qy 1359 CTGCCTTGGCCAGTGTCAGAATGACGCCTCCTGTCGGGATTTGGTTAATGGTTATCGCTG 1418 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 132 9 CTGCCTTGGCCAGTGTCAGAATGACGCCTCCTGTCGGGATTTGGTTAATGGTTATCGCTG 1388 

Qy 1419 TATCTGTCCACCTGGCTATGCAGGCGATCACTGTGAGAGAGACATCGATGAATGTGCCAG 14 78 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 

Db 1389 TATCTGTCCACCTGGCTATGCAGGCGATCACTGTGAGAGAGACATCGATGAATGTGCCAG 14 48 

Qy 14 7 9 CAACCCCTGTTTGAATGGGGGTCACTGTCAGAATGAAATCAACAGATTCCAGTGTCTGTG 1538 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 14 4 9 CAACCCCTGTTTGAATGGGGGTCACTGTCAGAATGAAATCAACAGATTCCAGTGTCTGTG 1508 

Qy 1539 TCCCACTGGTTTCTCTGGAAACCTCTGTCAGCTGGACATCGATTATTGTGAGCCTAATCC 1598 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 

Db 1509 TCCCACTGGTTTCTCTGGAAACCTCTGTCAGCTGGACATCGATTATTGTGAGCCTAATCC 1568 

Qy 1599 CTGCCAGAACGGTGCCCAGTGCTACAACCGTGCCAGTGACTATTTCTGCAAGTGCCCCGA 1658 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1569 CTGCCAGAACGGTGCCCAGTGCTACAACCGTGCCAGTGACTATTTCTGCAAGTGCCCCGA 1628 

Qy 1659 GGACTATGAGGGCAAGAACTGCTCACACCTGAAAGACCACTGCCGCACGACCCCCTGTGA- 1718 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1629 GGACTATGAGGGCAAGAACTGCTCACACCTGAAAGACCACTGCCGCACGACCCCCTGTGA 1688 

Qy 1719 AGTGATTGACAGCTGCACAGTGGCCATGGCTTCCAACGACACACCTGAAGGGGTGCGGTA 17 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1689 AGTGATTGACAGCTGCACAGTGGCCATGGCTTCCAACGACACACCTGAAGGGGTGCGGTA 174 8 

Qy 17 7 9 TATTTCCTCCAACGTCTGTGGTCCTCACGGGAAGTGCAAGAGTCAGTCGGGAGGCAAATT 1838 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 174 9 TATTTCCTCCAACGTCTGTGGTCCTCACGGGAAGTGCAAGAGTCAGTCGGGAGGCAAATT 1808 

Qy 1839 CACCTGTGACTGTAACAAAGGCTTCACGGGAACATACTGCCATGAAAATATTAATGACTG 18 98 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db .1809 CACCTGTGACTGTAACAAAGGCTTCACGGGAACATACTGCCATGAAAATATTAATGACTG 18 68 

Qy 18 99 TGAGAGCAACCCTTGTAGAAACGGTGGCACTTGCATCGATGGTGTCAACTCCTACAAGTG 1958 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 18 69 TGAGAGCAACCCTTGTAGAAACGGTGGCACTTGCATCGATGGTGTCAACTCCTACAAGTG 1928 

Qy 1959 CATCTGTAGTGACGGCTGGGAGGGGGCCTACTGTGAAACCAATATTAATGACTGCAGCCA 2018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1929 CATCTGTAGTGACGGGTGGGAGGGGGCCTACTGTGAAACCAATATTAATGACTGCAGCCA 1988 

Qy 2019 GAACCCCTGCCACAATGGGGGCACGTGTCGCGACCTGGTCAATGACTTCTACTGTGACTG 207 8 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Db 1989 GAACCCCTGCCACAATGGGGGCACGTGTCGCGACCTGGTCAATGACTTCTACTGTGACTG 204 8 

Qy 2079 TAAAAATGGGTGGAAAGGAAAGACCTGCCACTCACGTGACAGTCAGTGTGATGAGGCCAC 2138 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2049 TAAAAATGGGTGGAAAGGAAAGACCTGCCACTCACGTGACAGTCAGTGTGATGAGGCCAC 2108 

Qy 2139 GTGCAACAACGGTGGCACCTGCTATGATGAGGGGGATGCTTTTAAGTGCATGTGTCCTGG 2198 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2109 GTGCAACAACGGTGGCACCTGCTATGATGAGGGGGATGCTTTTAAGTGCATGTGTCCTGG 2168 

Qy 2199 CGGCTGGGAAGGAACAACCTGTAACATAGCCCGAAACAGTAGCTGCCTGCCCAACCCCTG 2258 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2169 CGGCTGGGAAGGAACAACCTGTAACATAGCCCGAAACAGTAGCTGCCTGCCCAACCCCTG 2228 

Qy 2259 CCATAATGGGGGCACATGTGTGGTCAACGGCGAGTCCTTTACGTGCGTCTGCAAGGAAGG 2318 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2229 CCATAATGGGGGCACATGTGTGGTCAACGGCGAGTCCTTTACGTGCGTCTGCAAGGAAGG 2288 

Qy 2319 CTGGGAGGGGCCCATCTGTGCTCAGAATACCAATGACTGCAGCCCTCATCCCTGTTACAA 2378 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2289 CTGGGAGGGGCCCATCTGTGCTCAGAATACCAATGACTGCAGCCCTCATCCCTGTTACAA 2348 

Qy 237 9 CAGCGGCACCTGTGTGGATGGAGACAACTGGTACCGGTGCGAATGTGCCCCGGGTTTTGC 24 38 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 234 9 CAGCGGCACCTGTGTGGATGGAGACAACTGGTACCGGTGCGAATGTGCCCCGGGTTTTGC 24 08 

Qy 24 39 TGGGCCCGACTGCAGAATAAACATCAATGAATGCCAGTCTTCACCTTGTGCCTTTGGAGC 24 98 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 24 09 TGGGCCCGACTGCAGAATAAACATCAATGAATGCCAGTCTTCACCTTGTGCCTTTGGAGC 24 68 

Qy 24 99 GACCTGTGTGGATGAGATCAATGGCTACCGGTGTGTCTGCCCTCCAGGGCACAGTGGTGC 2558 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 24 69 GACCTGTGTGGATGAGATCAATGGCTACCGGTGTGTCTGCCCTCCAGGGCACAGTGGTGC 252 8 



Qy 2559 CAAGTGCCAGGAAGTTTCAGGGAGACCTTGCATCACCATGGGGAGTGTGATACCAGATGG 2 618 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2529 CAAGTGCCAGGAAGTTTCAGGGAGACCTTGCATCACCATGGGGAGTGTGATACCAGATGG 2588 

Qy 2619 GGCCAAATGGGATGATGACTGTAATACCTGCCAGTGCCTGAATGGACGGATCGCCTGCTC 2678 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 258 9 GGCCAAATGGGATGATGACTGTAATACCTGCCAGTGCCTGAATGGACGGATCGCCTGCTC 264 8 

Qy 2 67 9 AAAGGTCTGGTGTGGCCCTCGACCTTGCCTGCTCCACAAAGGGCACAGCGAGTGCCCCAG 2 7 38 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2649 AAAGGTCTGGTGTGGCCCTCGACCTTGCCTGCTCCACAAAGGGCACAGCGAGTGCCCCAG 2708 

Qy 27 39 CGGGCAGAGCTGCATCCCCATCCTGGACGACCAGTGCTTCGTCCACCCCTGCACTGGTGT 27 98 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 27 09 CGGGCAGAGCTGCATCCCCATCCTGGACGACCAGTGCTTCGTCCACCCCTGCACTGGTGT 27 68 

Qy 2 7 99 GGGCGAGTGTCGGTCTTCCAGTCTCCAGCCGGTGAAGACAAAGTGCACCTCTGACTCCTA 2858 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 27 69 GGGCGAGTGTCGGTCTTCCAGTCTCCAGCCGGTGAAGACAAAGTGCACCTCTGACTCCTA 2828 

Qy 2859 TTACCAGGATAACTGTGCGAACATCACATTTACCTTTAACAAGGAGATGATGTCACCAGG 2918 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2829 TTACCAGGATAACTGTGCGAACATCACATTTACCTTTAACAAGGAGATGATGTCACCAGG 2 8 88 

Qy 2919 TCTTACTACGGAGCACATTTGCAGTGAATTGAGGAATTTGAATATTTTGAAGAATGTTTC 2 978 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2889 TCTTACTACGGAGCACATTTGCAGTGAATTGAGGAATTTGAATATTTTGAAGAATGTTTC 2 94 8 

Qy 2979 CGCTGAATATTCAATCTACATCGCTTGCGAGCCTTCCCCTTCAGCGAACAATGAAATACA 3038 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2 94 9 CGCTGAATATTCAATCTACATCGCTTGCGAGCCTTCCCCTTCAGCGAACAATGAAATACA 3008 

Qy 3039 TGTGGCCATTTCTGCTGAAGATATACGGGATGATGGGAACCCGATCAAGGAAATCACTGA 3098 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3009 TGTGGCCATTTCTGCTGAAGATATACGGGATGATGGGAACCCGATCAAGGAAATCACTGA 3 068 

Qy 3099 CAAAATAATCGATCTTGTTAGTAAACGTGATGGAAACAGCTCGCTGATTGCTGCCGTTGC 3158 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3069 CAAAATAATCGATCTTGTTAGTAAACGTGATGGAAACAGCTCGCTGATTGCTGCCGTTGC 3128 

Qy 3159 AGAAGTAAGAGTTCAGAGGCGGCCTCTGAAGAACAGAACAGATTTCCTTGTTCCCTTGCT 3218 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 312 9 AGAAGTAAGAGTTCAGAGGCGGCCTCTGAAGAACAGAACAGATTTCCTTGTTCCCTTGCT 3188 

Qy 3219 GAGCTCTGTCTTAACTGTGGCTTGGATCTGTTGCTTGGTGACGGCCTTCTACTGGTGCCT 3278 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3189 GAGCTCTGTCTTAACTGTGGCTTGGATCTGTTGCTTGGTGACGGCCTTCTACTGGTGCCT 3248 

Qy 3279 GCGGAAGCGGCGGAAGCCGGGCAGCCACACACACTCAGCCTCTGAGGACAACACCACCAA 3338 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3249 GCGGAAGCGGCGGAAGCCGGGCAGCCACACACACTCAGCCTCTGAGGACAACACCACCAA 3308 

Qy 3339 CAACGTGCGGGAGCAGCTGAACCAGATCAAAAACCCCATTGAGAAACATGGGGCCAACAC 3398 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3309 CAACGTGCGGGAGCAGCTGAACCAGATCAAAAACCCCATTGAGAAACATGGGGCCAACAC 3368 

Qy 3399 GGTCCCCATCAAGGATTACGAGAACAAGAACTCCAAAATGTCTAAAATAAGGACACACAA 34 58 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Db 3369 GGTCCCCATCAAGGATTACGAGAACAAGAACTCCAAAATGTCTAAAATAAGGACACACAA 34 28 

Qy 3459 TTCTGAAGTAGAAGAGGACGACATGGACAAACACCAGCAGAAAGCCCGGTTTGGCAAGCA 3518 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Db 3429 TTCTGAAGTAGAAGAGGACGACATGGACAAACACCAGCAGAAAGCCCGGTTTGCCAAGCA 34 88 

Qy 3519 GCCGGCGTATACGCTGGTAGACAGAGAAGAGAAGCCCCCCAACGGCACGCCGACAAAACA 357 8 

I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 34 89 GCCGGCGTACACGCTGGTAGACAGAGAAGAGAAGCCCCCCAACGGCACGCCGACAAAACA 354 8 



Qy 3579 CCCAAACTGGACAAACAAACAGGACAACAGAGACTTGGAAAGTGCCCAGAGCTTAAACCG 3638 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 354 9 CCCAAACTGGACAAACAAACAGGACAACAGAGACTTGGAAAGTGCCCAGAGCTTAAACCG 3608 

Qy 3639 AATGGAGTACATCGTATAG 3657 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3609 AATGGAGTACATCGTATAG 3627 
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Qy 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I i I 
Db 1 MRSPRTRGRSGRPLSLLLALLCALRAKVCGASGQFELEILSMQNVNGELQNGNCCGGARN 60 

Qy 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDRNRI 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
Db 61 PGDRKCTRDECDTYFKVCLKEYQSRVTAGGPCSFGSGSTPVIGGNTFNLKASRGNDPNRI 120 

Qy 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 121 VLPFSFAWPRSYTLLVEAWDSSNDTVQPDSIIEKASHSGMINPSRQWQTLKQNTGVAHFE 180 

Qy 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
Db 181 YQIRVTCDDYYYGFGCNKFCRPRDDFFGHYACDQNGNKTCMEGWMGPECNRAICRQGCSP 240 



Qy 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Db 241 KHGSCKLPGDCRCQYGWQGLYCDKCIPHPGCVHGICNEPWQCLCETNWGGQLCDKDLNYC 300 

Qy 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 301 GTHQPCLNGGTCSNTGPDKYQCSCPEGYSGPNCEIAEHACLSDPCHNRGSCKETSLGFEC 360 

Qy 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ] I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 361 ECSPGWTGPTCSTNIDDCSPNNCSHGGTCQDLVNGFKCVCPPQWTGKTCQLDANECEAKP 420 

Qy 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 421 CVNAKSCKNLIASYYCDCLPGWMGQNCDININDCLGQCQNDASCRDLVNGYRCICPPGYA 480 

Qy 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 481 GDHCERDIDECASNPCLNGGHCQNEINRFQCLCPTGFSGNLCQLDIDYCEPNPCQNGAQC 540 

Qy 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 541 YNRASDYFCKCPEDYEGKNCSHLKDHCRTTPCEVIDSCTVAMASNDTPEGVRYISSNVCG 600 

Qy 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 601 PHGKCKSQSGGKFTCDCNKGFTGTYCHENINDCESNPCRNGGTCIDGVNSYKCICSDGWE 660 

Qy 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 720 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 661 GAYCETNINDCSQNPCHNGGTCRDLVNDFYCDCKNGWKGKTCHSRDSQCDEATCNNGGTC 720 

Qy 721 YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 721 YDEGDAFKCMCPGGWEGTTCNIARNSSCLPNPCHNGGTCVVNGESFTCVCKEGWEGPICA 780 

Qy 781 QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 84 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 7 81 QNTNDCSPHPCYNSGTCVDGDNWYRCECAPGFAGPDCRININECQSSPCAFGATCVDEIN 84 0 

Qy 841 GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 841 GYRCVCPPGHSGAKCQEVSGRPCITMGSVIPDGAKWDDDCNTCQCLNGRIACSKVWCGPR 900 

Qy 901 PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1. 1 I I 
Db 901 PCLLHKGHSECPSGQSCIPILDDQCFVHPCTGVGECRSSSLQPVKTKCTSDSYYQDNCAN 960 

Qy 961 ITFTFNKEMMSPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAED 1020 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 961 ITFTFNKEMMSPGLTTEHICSELRNLNILKNVSAEYSIYIACEPSPSANNEIHVAISAED 1020 

Qy 1021 I RDDGNP I KE ITDKI I DL^KRDGNS SL I AAVj^l VRVQRRPLKNRTDFLVPLLS S VLTVA 1080 

I I I I II I II I II I I I I I I j :)\ I I I I I I I I I l] l l)l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1021 IRDDGNPIKEITDKIIDL^KRDGNSSLIAAViEEVRVQRRPLKNRTDFLVPLLSSVLTVA 1080 

Qy 1081 WICCLVTAFYWCLRKRRKPGSHTHSASEDNTTNNVREQLNQIKNPIEKHGANTVPIKDYE 1140 

I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II 
Db 1081 WICCLVTAFYWCLRKRRKPGSHTHSASEDNTTNNVREQLNQIKNPIEKHGANTVPIKDYE 114 0 

Qy 1141 NKNSKMSKIRTHNSEVEEDDMDKHQQKARE^KQPAYTLVDREEKPPNGTPTKHPNWTNKQ 1200 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I [ I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1141 NKNSKMSKIRTHNSEVEEDDMDKHQQKARF^AKQPAYTLVDREEKPPNGTPTKHPNWTNKQ 1200 

Qy 1201 DNRDLESAQSLNRMEYIV 1218 

I I I I I I II I I I I I I I I I I 
Db 1201 DNRDLESAQSLNRMEYIV 1218 



